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Unge Holstein-tyre

kan konkurrere med
afprovede tyre

Af Anders Fogh, Anki Roth og Terhi Vahlsten, NAV

Fra maj 2011 har unge tyre uden egne dotre avlsverdital baseret pa genomisk
information. De bedste Holstein-ungtyre har i gennemsnit NTM pa samme
niveau som afprovede tyre, mens de afprovede tyre er bedre end de unge tyre

for de rode racer og jersey.

ndfarelse af genomisk selektion i
IZODB betyder, at det avlsmassige ni-

veau af unge tyre er kendt langt ha-
jere sikkerhed end avlsveerdital alene
baseret pa afstamningsinformation. Sik-
kerheden er dog lavere end sikkerheden
for afprevede tyre med malkende datre.

Indtil nu er avlsveerditallene for
unge tyre offentliggjort pd en skala med
plus eller minus. Ira maj 2011 indgér
den genomiske information i de almin-
deligt kendte avlsveerdital. Det medfa-
rer, at unge insemineringstyre far of-
fentliggjort avlsveerdital, der er sam-
menlignelige med avlsverditallene pé
afpravede tyre.

Lister med toptyre ser anderledes ud
Med inddragelse af genomisk informati-
on i avlsveerditallene ser lister med top-
tyre fra VikingGenetics meget anderle-
des ud. Blandt top 50 Holstein-tyre
med de hgjeste NTM (NTM over + 24)
har 60% af tyrene ikke information fra
dgtre, men kun genomisk information.
Tyre, som kun har genomisk informati-
on, er fadt i drene 2007-2009.

For de rede racer, som inkluderer
RDM, har 30% af top 40 tyrene (NTM
hajere end +18) udelukkende genomisk
information.

For jersey er det 15% af top 20 tyre-
ne (NTM over +15), som kun har
genomisk og afstamningsinformation.
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De bedste unge Holstein-tyre

Unge Holstein-tyre pa niveau med de
bedste, afprevede tyre

Det hpje avlsmeassige niveau for de
unge Holstein-tyre betyder, at de aller-
bedste tyre, som kun har genomisk in-
formation, har NTM pd samme niveau
som de bedste, afprevede tyre. Gen-
nemsnitligt NTM af de seks bedste, af-
provede tyre pd brugsplanen er saledes
pé samme niveau som de 15 bedste,
unge tyre. De afpravede tyre pa brugs-
planen i 2011 har et meget hgjt niveau
sammenlignet med tidligere ar. Dette

er fuldt pa niveau med de bedste, afpravede
tyre. VH Bismark (RGK Bob x § Jordan 3] har NTM + 40.

specielle tilfeelde gar det sveerere for de
unge tyre at konkurrere med de afpre-
vede tyre.

Effekt af genomisk selektion mindre
for jersey og rode racer

For de rede racer og jersey er det avls-
massige niveau af de bedste, unge tyre
lidt lavere end niveauet for de bedst af-
prevede tyre. Det gennemsnitlige NTM
af de seks bedste, afprovede tyre pi Vi-
kingGenetics’ brugsplan er saledes ca.
tre enheder hgjere end de 10 bedste



unge tyre for de rgde racer, og ca. otte
enheder hgjere for jersey.

Genomisk selektion har varet an-
vendt i en kortere periode indenfor de
r@de racer og jersey end tilfeeldet er for
Holstein, og teknikken vil derfor blive
udviklet yderligere for disse racer. Det
forventes derfor, at unge rede og jersey-
tyre fir hgjere niveau sammenlignet
med afpravede tyre i fremtiden. Det er
dog vigtigt at sla fast, at iser for jersey
og i mindre omfang for de rade racer,
vil et mindre antal tyre i referencegrup-
pen medfore lavere sikkerhed i udvael-
gelsen af de bedste tyrekalve. Effekten
af genomisk selektion vil derfor ikke
veere sa stor som for Holstein.

Lille stigning i avilsmassig fremgang
med genomisk selektion
For alle racer forventes det, at brugen af
genomisk selektion vil gge den avlsmees-
sige fremgang, primaert fordi VikingGe-
netics med sterre sikkerhed kan udveel-
ge de avlsmeessigt bedste tyrekalve,
Figur 1 viser den avlsmasssige ud-
vikling i NTM fra 1995 til 2010 for Hol-
stein, jersey og de rede racer. For Hol-
stein har udviklingen varet nogenlun-
de konstant indtil 2005-2006, hvor der
er sket en kraftig udvikling. De unge
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Figur 1. Avlsmaessig udvikling hos de nordiske malkeracer. Tyre fedt fra 1995-2009.
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Fedselsar, alle tyre

tyre fedt 1 2008-2009 har fortsat den po-
sitive udvikling. En af grundene til det-
te er brug af genomisk information.
Den avlsmeessige udvikling viser, at
brugen af genomisk information synes
at have haft en vis positiv effekt pd den
avlsmeessige udvikling i de seneste ar
for Holstein og de rede racer, mens ud-
viklingen for jersey har veret rimelig
stabil. Det er derfor vanskeligt at fa gje
pa en stor effekt af genomisk selektion.

Arsrapport for 2010 og

Det er vigtigt at understrege, at den
fulde effekt af genomisk selektion ikke
er set pd nuverende tidspunkt. T 2011
er tyrekalvene kun blevet udvalgt pa
grundlag af genomisk information i
2008 og 2009. e

Det Europeiske Feellesskab ved Den Europeeiske
Fond for Udvikling af Landdistrikter og Minis-
teriet for Fadevarer, Landbrug og Fiskeri har
deltaget i finansieringen af projektet.

nye vedtagter godkendt

VikingGenetics atholdt den 23. marts made i Keben-
havn med repraesentanterne fra de tre medlemslande — i
alt ca. 150 deltagere. Pa madet fortalte formand Lars-In-
ge Gunnarsson og direkter Claus Fertin om fo

drift og de strategiske mal for de kommende &r. Arsrap-
porten for 2010 v at VikingGenetics har haft et un-
derskud, hvilket primaert skyldes store nedskrivninger
pa sedlageret. Med genomisk selektion har vi fa

rykket avlsvaerditallene pa vores ventetyre med 2-3 I VikingGenetics har der som led i den strategiske

Det har den naturlige konsekvens, at sed efter ventetyre plan vaeret droftelser om reduktion af reprazsentant-

samlet set ikke har den veerdi, som vi tidligere har haft skabet og bestyrelsen. Droftelserne har udmontet sig i

det veerdisat til. Denne ned ning af lageret pavirker forslag til nye vedtaegter. Pa mpdet blev de

regnskabet negativt — driftsmassigt har det dog ingen be-  teegter godkendt med stort flertal. De eendr

ter betvder, at reprazsentantskabet reduceres fra de nu-

tydning. VGI har i 2010 aget sdeksporten betydeligt,

hvilket bidrager positivt til det gkonomiske resultat. oner til 20, og bestyrelsen reduceres

Arsrapporten blev enstemmigt godkendt. fra 19 til 9 personer.




